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Objetivo General:
Que al final de la UEA el alumno sea capaz de:
g

2.

Objetivos Especificos:

Que al final de la UEA el alumno sea capaz de:

OBJETIVO(S) :

Utilizar herramientas computacionales para resolver problemas relacionados
con sistemas bioldgicos.
Comprender los fundamentos, los alcances y las limitaciones de las
herramientas en cuestidn.

1. Conocer las bases de datos y servidores accesibles en Internet que
permiten obtener y procesar informacién de sistemas bioldgicos.

2. Utilizar paqueteria de cdémputo, académica y comercial, para analizar
secuencias y estructuras de macromoléculas vy su interaccidn con otras
especies quimicas.

3. Comprender los fundamentos de las técnicas mas usuales para resolver
problemas en biocinformética.

CONTENIDO SINTETICO:

1. Panorama general y principales tareas de la bioinformatica.

2. Herramientas bioinformidticas: Bases de datos (Bisqueda de informacién),
Servidores: (Procesamiento remoto), Paqueteria (Procesamiento local).
Comprensién, acceso e interpretacidn de datos.

3. Analisis e interpretacidn de secuencias. Alineamiento, matrices de
comparacién Yy significancia estadistica. Prediccidn de sitios de
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restriccidn, estructura secundaria y otras propiedades. |
4. Aplicaciones a gendmica. Prediccidén de genes y promotores en procariotes y
~ eucariotes. Prediccidén de exones. ) P
5. Aplicaciones a protedmica. Prediccidén . de propiedades, estructura y
funcién. Interacciones intermoleculares.

i

MODALIDADES DE CONDUCCION DEL PROCESO DE ENSENANZA-APRENDIZAJE:
Las clases de teoria, se harédn a través de exposicidén del profesor y se
fomentard un didlogo frecuente con el alumno. . 7
Las sesiones précticas se llevarédn a cabo a través de un taller de cdmputo
donde el profesor y el alumno trabajardn realizando tareas que permitan

ejercitar habilidades, que fomenten la aplicacién de conceptos y que
constituyan un reto intelectual. :

Este proceso sera coordinado por el profesor y tiene como objetivo
familiarizar al alumno con el uso de recursos de cdmputo, incluyendo
infraestructura, paqueteria 1local, de acceso por Internet y manejo de bases
de datos bioldgicos.

Es muy importante, integrar los conocimientos adquiridos previamente a esta

UEA y se debe hacer especial esfuerzo en fomentar el andlisis critico y la
discusidén de 1los conceptos durante las sesiones. Se recomienda la asignacién
de tareas para complementar las actividades practicas y tedricas, asi como la
propuesta de un proyecto final. ’

MODALIDADES DE EVALUACION:
Evaluacidn Global:

Se ponderaran las siguientes actividades a criterio del profesor:

- Evaluaciones periddicas.

- Evaluacidn terminal.

- Tareas individuales.

- Participacidén en las sesiones tedricas y practicas.
- Reportes escritos de los trabajos realizados.

Evaluacidén de Recuperacidn:

- El alumno deberd presentar una evaluacién critica que contemple todos los
contenidos de la UEA.

- No requiere inscripcidén previa a la UEA.
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Unidos: Wiley Publishing, Inc.
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